














TabOH S1. PULPHU VHTXHQFHV XVHG IRU UHaO WLPH PCR aQaO\VLV. RHOaWHG WR STAR METHODS 

 

Gene Forward  Reverse 
Agrp 5’-ACAACTGCAGACCGAGCA-3’ 5’-GACGCGGAGAACGAGACT-3’ 

Atp23  5’-GACTGCTCCCTTGTGAACGA-3’ 5’-CGCACGCAAGTCTGATGATG-3’ 

Atp5a1  5’-CATTGGTGATGGTATTGCGC-3’ 5’-TCCCAAACACGACAACTCC-3’ 

Cidea1  5’-TGCTCTTCTGTATCGCCCAGT-3’ 5’-GCCGTGTTAAGGAATCTGCTG-3’  

Clpp1  5’-GCCATTCACTGCCCAATTCC-3’ 5’-TGCTGACTCGATCACCTGTAG-3’ 

Cpe 5’-CAGCAAGAGGACGGCATCTC-3’ 5’-GTCCAACCGCCTCATTACCAT-3’ 

Crif1 5’-TATCTCCTGCGGCTCTCTGT-3’ 5’-CTTCTGCTTTCGCCAGTTTT-3’ 

Gapdh  5’-CCTGTTGCTGTAGCCGTAT-3’ 5’-ACTCTTCCACCTTCGATGC-3’ 

Gfap 5’-CACCTACAGGAAATTGCTGGAGG-3’ 5’-CCACGATGTTCCTCTTGAGGTG-3’ 

Hspd1  5’-GAGCTGGGTCCCTCACTCG-3’ 5’-AGTCGAAGCATTTCTGCGGG-3’ 

Hsp60 5’-GACGTTGACGGAGAAGCTCTAA-3’ 5’-CACTGCACCACCAGTAGCAATA-3’ 

Hsp90 5’-AGGTCCTCGGAGTCAACCAC-3’ 5’-TCAAATTGTATGTCCGCCGT-3’ 

Htra2  5’-TCCCCGGAGCCAGTACAAT-3’ 5’-GAAAGGGTGCCGGTCTAGG-3’ 

Iba1 5’-TCTGCCGTCCAAACTTGAAGCC-3’ 5’-CTCTTCAGCTCTAGGTGGGTCT-3’ 

Immp1l  5’-ATGACCCATGCACGCTTTGA-3’ 5’-TCTGCTACCACCAGCCATAA-3’ 

Immp2l  5’-ACATGTGGGTTGAAGGCGAT-3’ 5’-CCCAGAGAAACCGGTCCAAA-3’ 

Insr 5’-AGATGAGAGGTGCAGTGTGGCT-3’ 5’-GGTTCCTTTGGCTCTTGCCACA-3’ 

Lepr 5’-CTTTCCTGTGGACAGAACCAGC-3’ 5’-AGCACTGAGTGACTCCACAGCA-3’ 

Lonp1  5’-AGCCCTATGTTGGCGTCTTC-3’ 5’-CCGGCTGATGTGAATCCTTCT-3’ 

Mtco1 5’-CCCAGATATAGCATTCCCACG-3’ 5’-ACTGTTCATCCTGTTCCTGC-3’ 

mtDNA 5’-AAGACACCTTGCCTAGCCACAC-3’ 5’-TGGCTGGCACGAAATTTACC-3’ 

nDNA 5’-AACTTTCGATGGTAGTCGCCG-3’ 5’-CCTTGGATGTGGTAGCCGTTT-3’ 

Npy 5’-GGACTGACCCTCGCTCTA-3’ 5’-TCGCAGAGCGGAGTAGTA-3’ 

Pam 5’-CTGGGGTCACACCTAAAGAGT-3’ 5’-ATGAGGGCATGTTGCATCCAA-3’ 

Parl 5’-TCACCATTGGGTTCACAGGC-3’ 5’-TCCTTTTGTGGCCGTATGCT-3’ 

Pcsk1 5’-AGTTGGAGGCATAAGAATGCTG-3’ 5’-GCCTTCTGGGCTAGTCTGC-3’ 

Pcsk2 5’-AGAGAGACCCCAGGATAAAGATG-3’ 5’-CTTGCCCAGTGTTGAACAGGT-3’ 

Pomc  5’-CAGGTCCTGGAGTCCGAC-3’ 5’-CATGAAGCCACCGTAACG-3’ 

Ppargc1a  5’-CCCTGCCATTGTTAAGACC-3’ 5’-TGCTGCTGCTCCTGTTTTC-3’ 

Prcp 5’-CCGCATTTGTCAGCCAGTC-3’ 5’-CCAAAGTGGTCAACCTTCTGTTC-3’ 

Prdm16 5’-AGCTACTGGTGGAACGGAGA-3’ 5’-TTAAGCCAATGCTCGCTTCT-3’ 

Sf1 5’-GTGCATGGTCTTTAAGGAGCTGG-3’ 5’-GGATGCTGTCTTCCTTGCCGTA-3’ 

Spg7  5’-TGTCTGGGTTCTCCAACACG-3’ 5’-GTGCCCATTCCGTCCATCTC-3’ 

Tid1  5’-GGAAGCAAGGATAGGCGAGA-3’ 5’-GTTGACCGCTTTCCTCAGCAG-3’ 

Ucp1 5’-AGGGCCCCCTTCATGAGGTC-3’ 5’-GTGAAGGTCAGAATGCAAGC-3’ 

Usp30  5’-GAACTGGGGAGTGATCGGTG-3’ 5’-ACAAGCCCTTTTCTCCGCTT-3’ 

18s 5’-TCATAAGCTTGCGTTGATTA-3’ 5’-TAGTCAAGTTTCGACCGTCTT-3’ 


